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B-galaktosidasa z E. coli




B-galaktosidasa z E. coli




B-galaktosidasa z E.




B-galaktosidasa z E. coli
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Biotechnologie: High-fructose corn syrup

L %
“O o %

HO™ Ho

G %
HO HO

HO

O%) (0] OH
Ho% — \_/"oH

OH HO OH

~ 50 % ~ 50 %

(HFCS, cca 12 miliont tun/rok)

a-Amylasa (EC.3.2.1.1, Bacillus)

cca 4000 tun/rok

Glukoamylasa
(glukan 1,4-a-glukosidasa,
EC.3.2.1.3, Asperqgillus)

cca 4000 tun/rok

Glukosaisomerasa
(xylosa isomerasa,
EC.5.3.1.5, Bacillus)

imobilizovany enzym



Biotechnologie:

> 100 tun/rok
- a-amylasa, p-amylasa — vyroba piva, kvasné procesy
- a-amylasa, glukoamylasa - HFCS
- proteasy — praci prasky

10 — 100 tun/rok
- B-glukanasa — vyroba piva, kvasné procesy
- papain — zpracovani masa
- glukosa isomerasa — HFCS
- a-amylasa — pekarstvi
- proteasy — vyroba syru
- pektinasy — vyroba napoju

1 —10 tun/rok
- syridlo, B-amylasa, proteasy
- celulasa — zpracovani odpadu, textilni primysl

<1 tun/rok
- katalasa, chymotrypsin, lipasa, trypsin, 3-lactamase,
pullulanasa, celulasa, glukosa oxidasa,
B-galaktosidasa a dalSi



Molekularni biologie:
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Lékarstvi:
cile Ié€iv
(drug targets)

receptory vazané na
enzymy (47 %) G-proteiny (GPCR)
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ostatni : . transportery o
: : jaderné receptory hormonu
integriny
DNA

Hopkins and C. R. Groom, Nature Rev. Drug Discov. 1, 727-730 (2002)
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HMG-CoA reduktasa EC 1.1.1.34
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Lékarstvi:
inhibitory

Chronicka myeloidni leukémie (CML)

Imatinib (STI 571, Gleevec, Glivec)

HN




Lékarstvi:
inhibitory
Human immunodefficiency virus (HIV)

proteasa
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Kofaktory, koenzymy, prostetické skupiny

- kofaktory = koenzymy + prostetické skupiny
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Kofaktory, koenzymy, prostetické skupiny
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Kofaktory, koenzymy, prostetické skupiny
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Kofaktory, koenzymy, prostetické skupiny

Prostetické skupiny

vitamin B,




