Pro tyto sekvence:

>sekvencel
MLEICLKLVGCKSKKGLSSSSSCYLEEALQRPVASDFEPQGLSEAARWNSKENLLAGPSE
NDPNLFVALYDEFVASGDNTLSITKGEKLRVLGYNHNGEWCEAQTKNGQGWVPSNYITPVN
SLEKHSWYHGPVSRNAAEYLLSSGINGSFLVRESESSPGQRSISLRYEGRVYHYRINTAS
DGKLYVSSESRFNTLAELVHHHSTVADGLITTLHYPAPKRNKPTVYGVSPNYDKWEMERT
DITMKHKLGGGQYGEVYEGVWKKYSLTVAVKTLKEDTMEVEEFLKEAAVMKE IKHPNLVQ
LLGVCTREPPFYIITEFMTYGNLLDYLRECNRQEVNAVVLLYMATQISSAMEYLEKKNFI
HRDLAARNCLVGENHLVKVADEFGLSRLMTGDTYTAHAGAKFPIKWTAPESLAYNKFSIKS
DVWAFGVLLWEIATYGMSPYPGIDLSQVYELLEKDYRMERPEGCPEKVYELMRACWQWNP
SDRPSFAEIHQAFETMFQESSISDEVEKELGKQGVRGAVSTLLQAPELPTKTRTSRRAAE
HRDTTDVPEMPHSKGQGESDPLDHEPAVSPLLPRKERGPPEGGLNEDERLLPKDKKTNLEF
SALIKKKKKTAPTPPKRSSSFREMDGQPERRGAGEEEGRDISNGALAFTPLDTADPAKSP
KPSNGAGVPNGALRESGGSGFRSPHLWKKSSTLTSSRLATGEEEGGGSSSKRFLRSCSAS
CVPHGAKDTEWRSVTLPRDLOSTGRQFDSSTFGGHKSEKPALPRKRAGENRSDQVTRGTV
TPPPRLVKKNEEAADEVFKDIMESSPGSSPPNLTPKPLRRQVTVAPASGLPHKEEAGKGS
ALGTPAAAEPVTPTSKAGSGAPGGTSKGPAEESRVRRHKHSSESPGRDKGKLSRLKPAPP
PPPAASAGKAGGKPSQSPSQEAAGEAVLGAKTKATSLVDAVNSDAAKPSQPGEGLKKPVL
PATPKPQSAKPSGTPISPAPVPSTLPSASSALAGDQPSSTAFIPLISTRVSLRKTRQPPE
RIASGAITKGVVLDSTEALCLAISRNSEQMASHSAVLEAGKNLYTFCVSYVDSIQOMRNK
FAFREAINKLENNLRELQICPATAGSGPAATQDFSKLLSSVKEISDIVQR

>sekvence?2
MGCGCSSHPEDDWMENIDVCENCHYPIVPLDGKGTLLIRNGSEVRDPLVTYEGSNPPASP
LODNLVIALHSYEPSHDGDLGFEKGEQLRILEQSGEWWKAQSLTTGQEGFIPEFNEFVAKAN
SLEPEPWEFFKNLSRKDAERQLLAPGNTHGSFLIRESESTAGSFSLSVRDFDQONQGEVVKH
YKIRNLDNGGFYISPRITFPGLHELVRHYTNASDGLCTRLSRPCQTQKPQKPWWEDEWEV
PRETLKLVERLGAGQFGEVWMGYYNGHTKVAVKSLKQGSMSPDAFLAEANLMKQLQHQRL
VRLYAVVTQEPIYIITEYMENGSLVDFLKTPSGIKLTINKLLDMAAQIAEGMAFIEERNY
THRDLRAANILVSDTLSCKIADFGLARLIEDNEYTAREGAKFPIKWTAPEAINYGTFEFTIK
SDVWSFGILLTEIVTHGRIPYPGMTNPEVIQONLERGYRMVRPDNCPEELYQLMRLCWKER
PEDRPTFDYLRSVLEDFFTATEGQYQPQP

>sekvence3
MPSETPQAEVGPTGCPHRSGPHSAKGSLEKGSPEDKEAKEPLWIRPDAPSRCTWQLGRPA
SESPHHHTAPAKSPKILPDILKKIGDTPMVRINKIGKKFGLKCELLAKCEFFNAGGSVKD
RISLRMIEDAERDGTLKPGDTIIEPTSGNTGIGLALAAAVRGYRCIIVMPEKMSSEKVDV
LRALGAEIVRTPTNARFDSPESHVGVAWRLKNEIPNSHILDQYRNASNPLAHYDTTADET
LOQCDGKLDMLVASVGTGGTITGIARKLKEKCPGCRIIGVDPEGSILAEPEELNQTEQTT
YEVEGIGYDFIPTVLDRTVVDKWEKSNDEEAFTFARMLIAQEGLLCGGSAGSTVAVAVKA
AQELQEGQRCVVILPDSVRNYMTKFLSDRWMLOQKGFLKEEDLTEKKPWWWHLRVQELGLS
APLTVLPTITCGHTIEILREKGFDQAPVVDEAGVILGMVTLGNMLSSLLAGKVQPSDQVG
KVIYKQFKQIRLTDTLGRLSHILEMDHFALVVHEQIQYHSTGKSSQROMVEGVVTAIDLL
NEVAAQERDQK

zjistéte nasledujici informace:

1. o jaky protein se jedna (vhodné néstroje znate)

2. z jakych domén se skldda (vhodné néstroje jsou napt. InterPro, http://www.ebi.ac.uk/interpro/ ,
nebo PFAM, http://pfam.sanger.ac.uk/ , ptipadné pfimo informace v zdznamu sekvence), pro
kazdou sekvenci najdéte pét dalSich proteind v lidském genomu, které ji obsahuji.

3. jestli je protein po odstépeni prvnich 9 aminokyselin na N-koncovém glycinu myristylovan
(vhodny néstroj je napf. http://web.expasy.org/myristoylator/ )

4. jestli je protein N-glykosylovan (vhodny nastroj http://www.cbs.dtu.dk/services/NetNGlyc/ )

5. jestli je protein O-glykosylovan (vhodny néstroj http://www.cbs.dtu.dk/services/NetOGlyc/ )

6. jestli je protein fosforylovan (http://www.cbs.dtu.dk/services/NetPhos/ ,
http://www.cbs.dtu.dk/services/NetPhosK/ )
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